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A manutenção da estabilidade genética é fundamental para todos os organismos. Nós 
estudamos sistemas de reparo de DNA voltados à proteção do material genético frente a lesões 
como a luz solar, na promoção de tumores de pele. Empregamos para esses estudos células de 
pacientes xeroderma pigmentosum (XP) com diferentes defeitos genéticos (Menck and Munford, 
2014). Recentemente realizamos o sequenciamento de tumores de pele de pacientes XP e 
encontramos, além de mutações pontuais esperadas pelas lesões induzidas por luz solar, uma 
elevada frequência de novas inserções de retrotransposons (Corradi et al, 2023). Esse estudo foi 
realizado em colaboração com o Dr. Pedro Galante através de sua elegante ferramenta de 
bioinformática sideRETRO (Miller et al, 2021). Nós pretendemos agora investigar a presença de 
retrotransposons em vários modelos in vitro onde determinamos mutações induzidas por luz 
UVA e UVB, através do sequenciamento do exoma ((Moreno, de Souza et al, 2020; Quintero-
Ruiz et al, 2022; Quintero-Ruiz et al, 2025; Corradi et al, 2025). Os dados de sequenciamento já 
existem e a avaliação da presença ou não de novas inserções desses transposons, provocadas 
pelas lesões no genoma pode nos ajudar a entender os mecanismos moleculares no processo. 
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